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Data rozpoczecia studiéw  |pazdziernik 2022 r. Rok akademicki realizacji 2024/2025
przedmiotu
Poziom ksztatcenia I stopnia - licencjackie Grupa zaje¢
Forma studiow stacjonarne Sposob realizaciji na uczelni
Rok studiow 3 Jezyk wyktadowy polski
Semestr studiéw 5 Liczba punktéw ECTS 1.0
Profil ksztatcenia ogolnoakademicki Forma zaliczenia zaliczenie
Jednostka prowadzaca
Imie i nazwisko Odpowiedzialny za przedmiot prof. dr hab. Ewa Laskowska
wyktadowcy (wyktadowcow) | Prowadzacy zajecia z przedmiotu | dr hab. Dorota Kuczynska-Wignik
prof. dr hab. Ewa Laskowska
Formy zaje¢ Forma zaje¢ Wyktad Cwiczenia Laboratorium | Projekt Seminarium |RAZEM
Liczba godzin zaje¢ [15.0 0.0 0.0 0.0 0.0 15
W tym liczba godzin zajgé na odlegtos¢: 0.0
Aktywnos¢ studenta Aktywnos¢ studenta |Udziat w zajeciach Udziatw Praca wtasna RAZEM
i liczba godzin pracy dydaktycznylc,h, objetych konsultacjach studenta
planem studiow
Liczba godzin pracy |15 0.0 0.0 15
studenta

Cel przedmiotu

Rozszerzenie wiadomosci z zakresu biochemii biatek, przedstawienie najnowszych danych literaturowych
dotyczacych proteostazy, choréb konformacyjnych oraz wykorzystania biatek jako biomateriatow.

Efekty uczenia sie
przedmiotu

Efekt kierunkowy

Efekt z przedmiotu

Sposo6b weryfikacji i oceny efektu

[GBEL3_W03] Absolwent zna i
rozumie w stopniu
zaawansowanym: mechanizmy
molekularne przekazywania
informacji genetycznej i ekspresji
gendéw oraz molekularne i
genetyczne podtoze fizjologii i
choréb cztowieka, w tym choréb
zakaznych

Zna i rozumie w stopniu
zaawansowanym mechanizmy
syntezy i zwijania biatek oraz
molekularne podtoze choréb
cztowieka zwigzanych z
zaburzeniami proteostazy.

[SW4] test/egzamin - ustny lub
pisemny

Tresci przedmiotu

Struktura biatek (drugo-, trzecio i czwartorzedowa, biatka inherentnie nieuporzadkowane), mechanizmy
chronigce komorki przed zaburzeniem proteostazy, wykorzystanie biatek jako biomateriatéw, choroby
zwigzane z nieprawidtowg konformacjg i agregacjq biatek.

Wymagania wstepne
i dodatkowe

Zaliczenie przedmiotéw biochemia oraz biologia molekularna. Znajomos¢ podstawowych informacji o

budowie i syntezie biatek

Sposoby i kryteria
oceniania osigganych
efektéw uczenia sie

Sposob oceniania (sktadowe)

Prog zaliczeniowy

Sktadowa oceny koncowej

test pisemny z pytaniami
testowymi i z pytaniami
(zadaniami) otwartymi

51.0%

100.0%
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Zalecana lista lektur

Podstawowa lista lektur

1.0ryginalne prace zrédtowe z czasopism naukowych.

2. Introduction to protein structure (C. Branden, J. Tooze, Garland
Publ. Inc. NY, 1999)

3. Protein folding in the cell (A. Horwich, San Diego Academic Press,
2002)

4. Protein misfolding and disease: principles and protocols (P. Bross,
N. Gregersen, Humana Press, 2003)

5. Krotkie wyktady: biochemia (Hames, B.D. i Hooper, N.M. PWN,
Warszawa 2007)

Uzupetniajaca lista lektur

* J.M. Berg, J.L. Tymoczko, L. Stryer, Biochemia, 2009, PWN,
Warszawa

Laskowska E., Kuczynska-Wisnik D., Lipinska B. (2019) Proteomic
analysis of protein homeostasis and aggregation J Proteomics 30 :
98-112

Kuczynska-Wisnik D., Stojowska-Swedrzynska K., Laskowska E.
(2024) Intracellular protective functions and therapeutical potential
of trehalose Molecules 29; 2088

Adresy eZasobdw

Przyktadowe zagadnienia/
przyktadowe pytania/
realizowane zadania

Uzupefnij schemat przedstawiajacy gtéwne elementy systemu/szlaku metabolicznego/reakciji
zapewniajgcego prawidtowe zwijanie/usuwanie/autofagie/degradacje uszkodzonych biatek

Praktyki zawodowe
w ramach przedmiotu

Nie dotyczy
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Data wygenerowania: 01.06.2026 20:51

Strona 2z2




