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| stopnia - licencjackie

Grupa zaje¢

Grupa zaje¢ obowigzkowych z
zakresu kierunku studiow

Forma studiéw stacjonarne Sposob realizacji na uczelni
Rok studiow 2 Jezyk wyktadowy polski
Semestr studiow 3 Liczba punktow ECTS 7.0
Profil ksztatcenia ogolnoakademicki Forma zaliczenia egzamin
Jednostka prowadzaca Rektor -> Wydziat Biologii -> Katedra Genetyki Molekularnej Bakterii
Imie i nazwisko Odpowiedzialny za przedmiot dr hab. Barbara Kedzierska
wyktadowcy (wyktadowcow) | Prowadzacy zajecia z przedmiotu
Formy zaje¢ Forma zaje¢ Wyktad Cwiczenia Laboratorium | Projekt Seminarium [RAZEM
Liczba godzin zaje¢ |45.0 0.0 30.0 0.0 0.0 75
W tym liczba godzin zaje¢ na odlegtos¢: 0.0
Aktywnos$¢ studenta Aktywnos¢ studenta | Udziat w zajeciach Udziatw Praca wtasna RAZEM
i liczba godzin pracy dydaktyczny_qh, objetych konsultacjach studenta
planem studiow
Liczba godzin pracy |75 0.0 45.0 120
studenta

Cel przedmiotu

Zapoznanie studentéw z molekularnymi podstawami dziedzicznosci i przeptywu informacji genetyczne;j.
Studenci poznajg i nabedg umiejetnos¢ samodzielnego wykorzystywania réznych narzedzi
bioinformatycznych stosowanych w biologii molekularnej. Studenci poznajg zasady genetyki mendlowskiej,
iloSciowej i populacyjnej oraz nabeda umiejetno$¢ samodzielnej analizy wynikow krzyzéwek genetycznych.
Studenci poznajg najwazniejsze metody stosowane w analizie genetycznej oraz nabedg umiejetnosci
samodzielnej interpretacji opublikowanych wynikéw badan uzyskanych z zastosowaniem analiz

genetycznych.
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Efekty uczenia sie
przedmiotu

Efekt kierunkowy

Efekt z przedmiotu

Sposéb weryfikacji i oceny efektu

[BIOINL3_U02] Potrafi
zastosowac wiedze z nauk
przyrodniczych i $cistych do
formutowania, analizowania i
rozwigzywania probleméw
zwigzanych z bioinformatykg

Student potrafi wykorzystywac
rézne narzedzia bioinformatyczne
stosowane w biologii molekularnej
i inzynierii genetycznej oraz
analizowac¢ wyniki krzyzowania z
zastosowaniem genetyki
mendlowskiej.

[SUZ2] prezentacja/projekt/referat/
raport

[SU3] opracowanie tekstowe/
praca pisemna

[SU5] realizacja zadania
problemowego

[SU8] obserwacja samodzielnej
lub zespotowej pracy studenta

[BIOINL3_W02] Ma wiedze z nauk
Scistych i przyrodniczych
niezbedng do zrozumienia
podstaw funkcjonowania
organizméw zywych

Student zna:

- molekularng strukture genu i
mechanizmy replikacji
genomu.oraz zasady przeptywu
informacji genetycznej od kwasow
nukleinowych do biatek

- najwazniejsze metody i techniki
stosowane w biologii molekularnej
i genetyce.

- zasady genetyki mendlowskie;j i
podstawowe zasady genetyki
ilosciowej i populacyjnej.

[SW4] test/egzamin - ustny lub
pisemny

[BIOINL3_UO05] Posiada
umiejetnosé korzystania z
informacji naukowej, w tym
angielskojezycznej, dotyczacej
bioinformatyki; wykorzystuje
zrodta elektroniczne; posiada
podstawowg umiejetnosé
korzystania z witasciwych baz
danych

Student potrafi korzystac z
publikacji naukowych i zasobéw
elektronicznych w tym baz danych
w jezyku angielskim do
pozyskania informacji
niezbednych dla projektowania i
uzywania narzedzi molekularnych.

[SU1] wypowiedz ustna/rozmowa/
dyskusja

[SUZ2] prezentacja/projekt/referat/
raport

[SU3] opracowanie tekstowe/
praca pisemna

[SU8] obserwacja samodzielnej
lub zespotowej pracy studenta

[BIOINL3_UO06] Zna jezyk
angielski w zakresie
pozwalajgcym na rozumienie
wypowiedzi i czytanie ze
zrozumieniem literatury i prostych
opracowan naukowych z dziedzin
nauki i dyscyplin naukowych
wiasciwych dla bioinformatyki;
potrafi przygotowac krotkie
opracowanie pisemne i
prezentacje ustng w jezyku
angielskim dotyczaca
szczegobtowych zagadnien

bioinformatyki

Student potrafi:samodzielnie
analizowac¢ wyniki badan
opublikowanych w jezyku
angielskim uzyskane z
zastosowaniem metod i technik
omawianych na zajeciach.

[SU1] wypowiedz ustna/rozmowa/
dyskusja

[SU2] prezentacja/projekt/referat/
raport

[SU3] opracowanie tekstowe/
praca pisemna

Tresci przedmiotu

Biologia molekularna - wykiad 30 godz.

Molekularna struktura i organizacja genu u prokariota i eukariota.
Molekularne podstawy replikacji, naprawy i rekombinacji DNA prokariotycznego i eukariotycznego.
Mutacje, mutageneza, czynniki mutagenne

Ekspresja informacji genetycznej: transkrypcja, translacja.
Mechanizmy ekspresji gendw u prokariota i eukariota.
Inzynieria genetyczna techniki pozwalajace na modyfikacje oraz zmiany w ekspresji genow

plazmidowych i chromosomalnych.
*  GMO analiza strategii wykorzystanych do modyfikacji konkretnych organizmoéw.

Biologia molekularna - ¢wiczenia komputerowe 20 godz.

*  Amplifikacja DNA z zastosowaniem PCR i real time PCR - przygotowywanie starteréw i opracowanie
warunkow reakciji, analiza danych literaturowych.
*  Metody klonowania sekwencji do wektoréw plazmidowych - samodzielne planowanie strategii

klonowania,

*  Poznanie r6znych programoéw bioinformatycznych pozwalajacych na analize sekwencji kwaséw
nukleinowych, w tym na na wyszukiwanie w sekwencjach DNA kluczowych elementéw genetycznych
*  Poznanie programéw umozliwiajacych wizualizacje kwaséw nukleinowych i biatek

Genetyka - wyktad 15 godz.

*  Podstawy genetyki mendlowskiej
*  Zmiennos¢ genetyczna- mutacje, rekombinacja, zmiennosé srodowiskowa, interakcja genotyp-

$Srodowisko.

»  Sprzezenie i rekombinacja genéw na chromosomie, mapowanie genetyczne, markery genetyczne.
*  Genetyka ilosciowa, mapowanie lokalizacji cechy ilosciowej (QTL).

*  Podstawy genetyki populaciji.

Genetyka - ¢wiczenia laboratoryjne/komputerowe 10 godz.

* Podstawowe metody i techniki stosowane w badaniach genetycznych: analiza wynikéw krzyzéwek
genetycznych z zastosowaniem genetyki mendlowskiej, dziedziczenie niezalezne, sprzezenie,
rekombinacja, dziedziczenie sprzezone z picia.

*  Podstawowe metody i techniki genetyki populacji, analiza czesto$ci genéw w populacii.

*  Genetyka ilosciowa.
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Wymagania wstepne
i dodatkowe

Student po ukonczeniu przedmiotéw obowigzkowych w pierwszych dwéch semestrach posiada wiedze i
umiejetnosci kwalifikujgce go do uczestnictwa i zaliczenia przedmiotu.

Sposoby i kryteria
oceniania osigganych
efektow uczenia sie

Sposodb oceniania (sktadowe)

Prég zaliczeniowy

Sktadowa oceny koncowe;j

aktywno$c¢ na zajeciach 0.0% 10.0%
kolokwia 51.0% 40.0%
egzamin pisemny 51.0% 50.0%

Zalecana lista lektur

Podstawowa lista lektur

«  W. Widlak Wprowadzenie do biologii molekularnej dla
bioinformatykéw, PJWSTK 2010

»  P. Weglenski, Genetyka molekularna, PWN 2012

* D.L. Hartl, A.G. Clark, Podstawy genetyki populacji, Uniwersytet
Warszawski, Warszawa 2009

*  Publikacje dotyczace metod biologii molekularnej omawianych
podczas ¢wiczen - wskazane przez prowadzacego

Uzupetniajaca lista lektur

» Biologia molekularna. Krétkie wyktady - PC Turner i wsp., PWN
2020

*  Genetyka medyczna i molekularna. J. Bal. Wyd. Nauk PWN,
Warszawa 2017

+  Genetyka zwierzat. K. M. Charon, M. Switoriski. PWN Warszawa,
2006.

+  Genetyka i genomika zwierzat. K. M. Charon, M. Switofski. PWN
Warszawa, 2019

*  Genetyka cztowieka. Rozwigzywanie probleméw medycznych. B.
R. Korf. PWN Warszawa, 2003..

»  Zbidr zadan i pytan z genetyki, cz. | Genetyka ogdina. B.
Piatkowska, A. Goc, G. Dgbrowska. Wydawnictwo UMK, Torun
1998.

Adresy eZasobdéw

Adresy na platformie eNauczanie:

Przyktadowe zagadnienia/
przyktadowe pytania/
realizowane zadania

Praktyki zawodowe
w ramach przedmiotu

Nie dotyczy
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