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| stopnia - licencjackie

Grupa zaje¢

Grupa zaje¢ obowigzkowych z
zakresu kierunku studiow
Grupa zaje¢ fakultatywnych
Grupa zaje¢ powigzanych z
prowadzonymi badaniami
naukowymi w dziedzinie nauki
zwigzanej z kierunkiem - profil
ogolnoakademicki

Forma studiow stacjonarne Sposob realizacji na uczelni
Rok studiow 3 Jezyk wyktadowy polski
Semestr studiow 5 Liczba punktéw ECTS 1.0
Profil ksztatcenia ogolnoakademicki Forma zaliczenia zaliczenie

Jednostka prowadzaca

Rektor -> Wydziat Biologii -> Katedra Biologii i Genetyki Medycznej -> Pracownia Sygnalizac;ji

Wewnatrzkomoérkowej

Imie i nazwisko
wyktadowcy (wyktadowcow)

Odpowiedzialny za przedmiot

dr hab. Monika Stominska-Wojewdédzka

Prowadzacy zajecia z przedmiotu

Formy zaje¢ Forma zaje¢ Wyktad Cwiczenia Laboratorium | Projekt Seminarium |RAZEM
Liczba godzin zaje¢ (0.0 20.0 0.0 0.0 0.0 20
W tym liczba godzin zajeé¢ na odlegtos¢: 0.0
Aktywnos¢ studenta Aktywno$¢ studenta Udziat w zajeciach Udziat w Praca wtasna RAZEM
i liczba godzin prac dydaktycznych, objetych konsultacjach studenta
Yy planem studiéw
Liczba godzin pracy (20 1.0 4.0 25
studenta

Cel przedmiotu

1. Zapoznanie z budowa czasteczek mRNA, tRNA, a takze dziataniem syntetaz aminoacylo-tRNA i

rybosoméw.

2. Doktadne poznanie mechanizméw syntezy biatek w komdrkach prokariotycznych i eukariotycznych oraz

omoéwienie sposobdéw regulacji tego procesu na réznych jego etapach.
3. Poznanie ogodlnych zagadnien zwigzanych z faldowaniem biatek i ich degradacja.
4. Umiejetnos$¢ korzystania z dostepnych zrédet informacji biologicznej w przygotowywaniu prezentaciji

naukowych.
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Efekty uczenia sie
przedmiotu

Efekt kierunkowy

Efekt z przedmiotu

Sposéb weryfikacji i oceny efektu

[BIOLL3_WOQ7] Absolwent zna
rozwoj biologii jako nauki, jej
powigzania z innymi dyscyplinami
oraz zasady wykorzystania wiedzy
biologicznej w gospodarce i zyciu
spotecznym, w tym w
przedsiebiorczosci

[BIOLL3_U09] Absolwent potrafi
uczy¢ sie samodzielnie i planowac¢
wiasny rozwdéj w sposob
ukierunkowany

[BIOLL3_UO05] Absolwent potrafi
przygotowywac opracowania
pisemne oraz wystgpienia ustne
dotyczace zagadnien
biologicznych, z wykorzystaniem
specjalistycznej terminologii

[BIOLL3_UO03] Absolwent potrafi
wyszukiwaé, selekcjonowac i
krytycznie analizowa¢ informacje z
réznych zrédet, w tym literatury
naukowej i baz elektronicznych,
oraz czyta¢ ze zrozumieniem
teksty naukowe w jezyku polskim i
W jezyku angielskim

[BIOLL3_KO04] Absolwent jest
gotéw do stosowania zasad
bioetyki, rzetelnosci naukowej
oraz uczciwosci, w tym
wilasciwego postepowania z
materiatem biologicznym i
poszanowania wiasnosci
intelektualnej

[BIOLL3_KO01] Absolwent jest
gotoéw do krytycznej oceny
posiadanej wiedzy biologicznej
oraz ciggtego jej aktualizowania i
rozwijania, z uwzglednieniem
postepu naukowego i potrzeb
praktyki

[BIOLL3_WO05] Absolwent zna w
stopniu zaawansowanym metody
doswiadczalne, techniki
laboratoryjne i terenowe oraz
zasady planowania i prowadzenia

badan biologicznych

Tresci przedmiotu

mRNA: réznice w budowie prokariotycznego i eukariotycznego mRNA, struktura koncow &' i 3' mMRNA,
stabilnos¢ i degradacja mRNA. tRNA: budowa, modyfikacje zasad w tRNA, dojrzewanie tRNA,
izoakceptorowe tRNA. Kod genetyczny: rys historyczny, wtasciwosci, zasada chwiejnosci kodu, odstepstwa
od uniwersalnosci kodu. Syntetazy aminoacylo-tRNA: budowa, klasyfikacja, mechanizm dziatania.
Rybosomy: budowa rybosomow prokariotycznych i eukariotycznych, utozenie miejsc aktywnych,
charakterystyka rRNA. Regulacja ekspresji genéw na poziomie procesu translacji. Inicjacja translacji w
komoérkach prokariotycznych i eukariotycznych: etapy procesu inicjacji translacji, rola czynnikéw
inicjacyjnych (IF), budowa i rola inicjatorowych tRNA. Elongacja translacji: rola czynnikdw elongacyjnych
(EF), etapy procesu elongacji, dziatanie antybiotykéw hamujacych elongacje, mechanizm tworzenia
wigzania peptydowego. Terminacja translacji: mechanizm terminacji, rola czynnikéw terminacji (RF).
Mechanizm kodowania selenocysteiny. Systemy kontroli jakosci mMRNA. Mutacje supresorowe: mechanizm
supresji mutacji typu missensnonsens i insercyjnych. Programowalne przesuniecie ramy odczytu mRNA.
Ogédlne zasady fatdowania biatek. Wybrane modyfikacje potranslacyjne biatek. Ogélne zagadnienia

zwigzane z degradacja biatek.

Wymagania wstepne
i dodatkowe

Podstawowa wiedza z biologii komorki, biologii molekularnej, biochemii. Dobra znajomos$¢ j. angielskiego.
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Sposoby i kryteria
oceniania osigganych
efektow uczenia sie

Sposob oceniania (sktadowe)

Prég zaliczeniowy Sktadowa oceny koncowej

ustna prezentacja multimedialna -
ocena obejmuje zakres
wyczerpania tematu, poprawnosc¢
merytoryczng, atrakcyjnosé
prezentaciji

51.0% 30.0%

testy - obejmujg stopien
opanowania materiatu
obowigzujgcego na danych
éwiczeniach w formie pisemnej

51.0% 60.0%

spontaniczne wypowiedzi ustne
oraz testy ustne z dostgepem do
materiatéw- sg odpowiedzig
studentéw na postawione zadania
problemowe, w przypadku
wyczerpujgcych wypowiedzi
przyznawane sg punkty

80.0% 2.0%

praca w grupach — oceniana jest
poprawnos$¢ wykonania zadania,
ale takze umiejetnosc¢ dyskusji i
wspotpracy

80.0% 8.0%

Zalecana lista lektur

Podstawowa lista lektur

1.Molecular Cell Biology, Lodish H., Berk A., Zipursky S.L., Matsudaira
P., Baltimore D., Darnell J.E.; W.H. Freeman and Company, 2016

2. Molecular Biology of the Cell, Alberts B., Johnson A., Lewis J., Raff
M., Roberts K., Walter P.; 2022

3. Genes VI, Lewin B., Benjamin Cummings, 2014

Uzupetniajaca lista lektur

1. Biochemia, Berg J.M., Stryer L., Tymoczko J.L., wydanie polskie,
PWN, 2019

2. Cytobiochemia, Klyszejko-Stefanowicz L., PWN 2022

3.Richter JD. Breaking the code of polyadenylation-induced translation.
Cell. 2008, 8;132, 335-337.

4. Cochella L, Green R. Wobble during decoding: more than third-
position promiscuity Nat. Struc. Mol. Biol. 2004, 11, 1160-1162

5. Francklyn CS. Charging two for the price of one. Nat Struct Biol.
2001, 8, 189-191.

6. Sherlin LD, Uhlenbeck OC. Hasty decisions on the ribosome. Nat
Struct Mol Biol. 2004, 11,206-208.

7. Slominska-Wojewodzka M, Sandvig, K. The Role of Lectin-
Carbohydrate Interactions in the Regulation of ER-Associated Protein
Degradation. Molecules, 2015, 20: 9816-9846.

8. Nowakowska-Gotacka J, Sominka H, Sowa-Rogozifiska N,
Stominska-Wojewoddzka M. Toxins Utilize the Endoplasmic Reticulum-
Associated Protein Degradation Pathway in Their Intoxication Process.
2019, Int J Mol Sci, 20 (6).

Adresy eZasobow

Przyktadowe zagadnienia/
przyktadowe pytania/
realizowane zadania

Regulacja procesu poliadenylacji mRNA.

Na czym polega degeneracja i chwiejno$¢ kodu genetycznego.

Praktyki zawodowe
w ramach przedmiotu

Nie dotyczy
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