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planem studiow
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Cel przedmiotu

Zapoznanie studentéw z podstawowymi zagadnieniami dotyczgcymi pochodzenia organizméw morskich i
pokrewienstwa miedzy nimi na r6znych poziomach taksonomicznych.

Efekty uczenia sie
przedmiotu

Efekt kierunkowy

Efekt z przedmiotu

Sposéb weryfikacji i oceny efektu

[OCEANMU2-WO01] zna i rozumie
w pogtebionym stopniu
specjalistyczng terminologie
stosowang w

oceanografii oraz naukach z nig
zwigzanych (w j.

polskim oraz wybranym j. obcym)

Zna, rozumie i prawidtowo
postuguje sie specjalistyczng
terminologie opisujaca procesy
ewolucyjne i zréznicowanie
taksonomiczne organizmoéw
zywych w srodowisku morskim (w
j. polskim oraz wybranym j.
obcym) (tresci programowe: A.1-5)

[SW4] test/egzamin - ustny lub
pisemny

Tresci przedmiotu

1. Koncepcja gatunku.

2. Cechy (na poziomie morfologicznym, anatomicznym, biochemicznym i genetycznym) istotne w ocenie

pokrewienstwa gatunkow.

3. Taksonomia fenetyczna i filogenetyczna.
4. Gléwne zatozenia ewolucji molekularne;j.
5. Pochodzenie zycia i teoria endosymbiozy.
6. Filogeneza molekularna: wybér odpowiednich markeréw genetycznych oraz charakterystyka gtéwnych
metod konstruowania drzew filogenetycznych (metody odlegto$ciowe, metoda parsymonii i metody
zwigzane z najwiekszg wiarygodnoscia).
7. Interpretacja drzew filogenetycznych, zasady tworzenia jednostek taksonomicznych robocze jednostki
taksonomiczne (operational taxonomical units [OTU]), rola danych morfologicznych w uzasadnieniu
jednostek taksonomicznych utworzonych na podstawie danych molekularnych, drzewa filogenetyczne
genow a drzewa filogenetyczne gatunkow.

8. Filogeneza gtéwnych grup organizméw w $rodowisku morskim.
9. Case studies - analiza pozycji taksonomicznej wybranych grup organizméw.
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Wymagania wstepne
i dodatkowe

Sposoby i kryteria
oceniania osigganych
efektow uczenia sie

Sposodb oceniania (sktadowe)

Prég zaliczeniowy Sktadowa oceny koncowe;j

egzamin pisemny (1h)

51.0% 100.0%
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